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CURRICULUM VITAE DELLA DOTT.SSA 
VALERIA D’ARGENIO 

 
 
 
 

 
 

 
Nome  D’Argenio Valeria 
E-mail  dargenio@ceinge.unina.it 

 
Nazionalità  Italiana 

 
 
 

 
Posizione lavorativa attuale  Professore Associato (SSD 05/E3 - BIO12) presso l’Università San Raffaele 

Roma 
PI CEINGE Biotecnologie Avanzate 
Responsabile di attività di diagnostica molecolare c/o CEINGE Biotecnologie 
Avanzate 
Corresponding Member della Commissione Scientifica sulla Diagnostica 
Molecolare per l’International Federation of Clinical Chemistry (IFCC) 
 
Abilitata in I fascia per il SSD 06/N1 – MED46 

 
ISTRUZIONE E FORMAZIONE 

 
2011-2015  Dottorato di Ricerca della Scuola Superiore Europea di Medicina Molecolare 

(SEMM), PhD in Molecular Medicine, indirizzo Human Genetics (Dottorato 
quadriennale), presso l’Università degli Studi di Napoli Federico II ed il CEINGE 
Biotecnologie Avanzate. Discute la Tesi dal titolo “Molecular alterations in 
human genetic diseases through Next Generation Sequencing Technologies” 
tutor Prof. Francesco Salvatore. 

2006-2010  Scuola di Specializzazione in Biochimica Clinica, Biologia Molecolare Clinica e 
Medicina di Laboratorio, indirizzo Diagnostico, presso il Dipartimento di 
Biochimica e Biotecnologie Mediche, Università degli Studi di Napoli Federico II 
ed il CEINGE Biotecnologie Avanzate. Specializzazione conseguita il 17 
Gennaio 2011 con votazione di 70/70 e lode, menzione accademica e dignità di 
stampa. Discute la Tesi Sperimentale dal titolo “Basi molecolari di 
cardiomiopatie genetiche attraverso metodologie di sequenziamento degli acidi 
nucleici ad elevata produttività”, tutor Prof. Francesco Salvatore. 

Aprile 2006  Iscrizione all’Ordine dei Medici Chirurghi ed Odontoiatri della provincia di Napoli. 
Febbraio 2006  Abilitazione all’esercizio della professione di Medico Chirurgo. 

Luglio 2005  Laurea Specialistica in Medicina e Chirurgia conseguita il 13 Luglio 2005 presso 
l’Università Federico II di Napoli con votazione di 110/110 e lode. Discute la Tesi 
Sperimentale in Biochimica Clinica e Biologia Molecolare Clinica dal titolo 
“Interazione tra geni nello sviluppo del fenotipo in malattie genetiche ereditarie: 

INFORMAZIONI PERSONALI 



2 
 

l’esempio dell’emofilia”, relatore Prof. Francesco Salvatore. 
Giugno 1998  Diploma di maturità classica conseguito presso il Liceo Ginnasio A. Genovesi di 

Napoli con votazione di 60/60. 
 

CAPACITÀ E COMPETENZE 
PERSONALI 

 
Conoscenze linguistiche  Ottime capacità di lettura e traduzione dell’inglese. Conoscenza fluente 

dell’inglese parlato. 
Conoscenze informatiche  Buona conoscenza del sistema operativo Windows e del pacchetto MS Office. 

Buone-ottime conoscenze di tools bioinformatici, soprattutto nel campo degli 
acidi nucleici, quali ad esempio: software per l’allineamento di sequenze (codon 
Code, DNAStar, SeqPilot, Sophia Genetics, Engenome, Alissa), tools di 
predizione di patogenicità di varianti di sequenza (VarSome, SIFT, Polyphen, 
PMUT), e consultazione di banche dati specifice (ensembl, dbSNP, 
1000Genome, RDP). 

 
ESPERIENZA LAVORATIVA 

 
Dal 13 Gennaio 2020 al 13 

Gennaio 2029 
 Abilitazione Scientifica Nazionale in I fascia per il Settore concorsuale 06/N1 - 

SSD MED46, conseguita il 13/01/2020 (art. 16, comma 1, Legge 240/10). 
Dal 4 Novembre 2019  Professore Associato (SSD 05/E3 - BIO12) presso l’Università San Raffaele 

Roma. 
26 Agosto 2019  Vincitrice della selezione pubblica, per titoli e colloquio, per il reclutamento di n. 

1 ricercatore con rapporto di lavoro subordinato a tempo determinato, per la 
durata di anni tre, ai sensi dell'art. 24, comma 3, lett. b) della Legge n. 240/2010, 
per lo svolgimento di attività di ricerca, di didattica, di didattica integrativa e di 
servizio agli studenti, - per il settore concorsuale 05/E3 Biochimica Clinica e 
Biologia Molecolare Clinica – settore scientifico disciplinare BIO/12 - Biochimica 
Clinica e Biologia Molecolare Clinica - Dipartimento di Medicina Molecolare e 
Biotecnologie Mediche, codice identificativo 1_RTDB_M_2019_03 presso 
l’Università degli Studi di Napoli Federico II. 

24 Giugno 2019  Vincitrice della selezione pubblica, per titoli e colloquio, per il reclutamento di 1 
posto per professore associato per il settore scientifico disciplinare BIO/12 da 
assumere, ai sensi dell’art. 18, comma 1, della legge n. 240 presso l'Università 
Telematica San Raffaele Roma. 

Dal 6 Novembre 2018 ad oggi  Incarico di consulenza per l’implementazione delle metodologie di NGS nella 
diagnostica molecolare, con particolare riferimento alla valutazione della 
predisposizione ereditaria ai tumori della mammella e dell’ovaio e delle 
cardiopatie ereditarie, presso il CEINGE Biotecnologie Avanzate. Responsabile 
Prof. G. Castaldo. 

Dal 27 marzo 2018 al 27 
Marzo 2014 

 Abilitazione Scientifica Nazionale in II fascia per il Settore concorsuale 06/N1 - 
SSD MED46, conseguita il 27/03/2018 (art. 16, comma 1, Legge 240/10). 

Dal 1 Agosto 2017 al 1 Agosto 
2023 

 Abilitazione Scientifica Nazionale in II fascia per il Settore concorsuale 05/E3 - 
SSD BIO12, conseguita il 01/08/2017 (art. 16, comma 1, Legge 240/10). 

Dal 19 Gennaio 2015 al 04 
Novembre 2019 

 Ricercatore Universitario a tempo determinato (RTDa) presso l’Università degli 
Studi di Napoli Federico II, SSD BIO/12 Biochimica Clinica e Biologia 
Molecolare clinica, Dipartimento di Medicina Molecolare e Biotecnologie 
Mediche, dopo essere risultata vincitrice, nel dicembre del 2014, della selezione 
pubblica, per titoli e colloquio, per il reclutamento di 1 unità di personale a tempo 
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determinato per lo svolgimento di attività di ricerca e di didattica integrativa. 
Da Luglio 2014 a Gennaio 

2015 
 Contratto di Collaborazione a Progetto per attività di Tutoraggio scientifico – 

didattico nell’ambito del Programma Operativo Nazionale “Ricerca e 
Competitività 2007-2013” per il progetto: “Sviluppo di una piattaforma 
tecnologica multiplex per diagnostica molecolare, portatile ed automatizzata, 
basata sulla logica strumentale del lab-on-chip, in grado di consentire 
applicazioni multiparametriche in campo infettivologico” – progetto di 
formazione”, MICROMAP, codice domanda PON01_02589. 

Aprile 2011-Marzo 2014  Ricercatore Universitario a tempo determinato presso la Facoltà di Medicina e 
Chirurgia dell’Università degli Studi di Napoli Federico II, SSD BIO/12 
Biochimica Clinica e Biologia Molecolare clinica, Dipartimento di Biochimica e 
Biotecnologie Mediche, dopo essere risultata vincitrice, nel marzo del 2011, 
della selezione pubblica, per titoli e colloquio, per il reclutamento di 1 unità di 
personale a tempo determinato per lo svolgimento di attività di ricerca e 
didattica integrativa, nel campo dell’High Throughput Sequencing. 

Da Aprile 2011 ad oggi  P.I. del CEINGE Biotecnologie Avanzate 
Da Aprile 2011 a Settembre 

2018 
 Responsabile della Piattaforma Tecnologica di “Next Generation Sequencing” di 

acidi nucleici c/o il CEINGE Biotecnologie Avanzate. 
Febbraio-Marzo 2011  Contratto di collaborazione per lo sviluppo e la validazione di nuovi approcci 

metodologici nel campo dell’High Throughput Sequencing presso il CEINGE 
Biotecnologie Avanzate. 

Luglio 2006-Gennaio 2011  Contratto di formazione-lavoro in qualità di specializzanda di area medica in 
Biochimica Clinica-Indirizzo Diagnostico durante il quale ha svolto: 

I. attività assistenziali presso l’ambulatorio di Medicina di Laboratorio 
afferente al dipartimento di Biochimica e Biotecnologie Mediche 
dell’Università Federico II di Napoli;  

II. attività di ricerca presso il CEINGE Biotecnologie Avanzate nel campo 
del sequenziamento genico ad alta produttività. 

Febbraio 2006 – Luglio 2006  Contratto di collaborazione a progetto per lo sviluppo di metodi di 
sequenziamento ad alta produttività per applicazione diagnostica presso il 
CEINGE Biotecnologie Avanzate. 

Dal 2006  Iscrizione all’albo dei Consulenti Tecnici d’Ufficio del Tribunale di Napoli per lo 
svolgimento di attività peritali per conto del Tribunale stesso. 

Novembre 2003 – Gennaio 
2006  

 Tirocinio pre-laurea presso il Laboratorio di Diagnosi molecolare di Fibrosi 
Cistica ed altre Malattie Genetiche del Dipartimento di Biochimica e 
Biotecnologie Mediche dell’Università Federico II di Napoli. Durante questo 
periodo si è occupata di Emofila A e B ed, in particolare, di uno studio di 
correlazione genotipo-fenotipo coinvolgente alcuni marcatori polimorfici di 
Trombofilia. I risultati di tale ricerca sono stati oggetto della tesi di laurea. 

 
PRINCIPALI AREE DI 

RICERCA 
  
Dal 2011 ad oggi, la Dott.ssa D’Argenio è Principal Investigator (PI) del CEINGE Biotecnologie 
Avanzate. In quanto PI, la Dott.ssa D’Argenio è responsabile e coordina le attività di un gruppo di 
ricerca con differenti profili professionali (tesisti, tecnici di laboratorio, contrattisti, specializzandi, 
dottorandi e post-doc) e caratterizzate da numerose collaborazioni multidisciplinari a livello nazionale ed 
internazionale, come testimoniato altresì dalle pubblicazioni scientifiche che sono state prodotte. 
L’attività di ricerca della Dott.ssa V. D’Argenio, nel campo della ricerca traslazionale e delle 
biotecnologie mediche, è incentrata sull’innovazione tecnologica in medicina di laboratorio mediante 
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l’applicazione di metodologie e biotecnologie innovative allo studio delle basi molecolari delle patologie 
umane ereditarie ed acquisite, anche per finalità diagnostiche e nell’ottica della medicina 
personalizzata. In tale contesto, l’attività della dott.ssa D’Argenio è rivolta, in particolare, anche al 
trasferimento tecnologico di procedure eseguite con metodiche tradizionali a tecniche “omiche” 
avanzate, come il sequenziamento di tipo “next generation sequencing”.  
Specifiche aree di ricerca: 

 
Dal 2015 ad oggi  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca nel campo delle malattie 

genetiche, occupandosi dello sviluppo e della validazione di tecnologie 
analitiche e di aspetti biotecnologico applicativi per finalità di diagnostica 
molecolare pre-impianto e pre-natale, nonché delle basi molecolari dell’infertilità. 
La Prof.ssa D'Argenio, in particolare, si è occupata dell'applicazione ed utilizzo 
di protocolli di whole genome amplification (WGA) su singola cellula ed ha 
contribuito allo sviluppo e validazione di un protocollo diagnostico in grado di 
ottimizzare il workflow della diagnostica molecolare pre-impianto e pre-natale. 
Inoltre, la Prof.ssa D’Argenio ha contribuito al disegno di un pannello di geni per 
la diagnosi delle basi molecolari dell’infertilità e, più di recente, sta 
approfondendo il ruolo del microbiota umano in tale patologia. 

Dal 2013 ad oggi  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca finalizzate all'identificazione di 
mutazioni germinali associate ad aumentato rischio di tumore della mammella e 
dell'ovaio, con riflessi sulla patogenesi e potenziali risvolti terapeutici. La 
Prof.ssa D'Argenio, in particolare, si è occupata della validazione di un 
protocollo di next generation sequencing per l'analisi dei geni BRCA1 e BRCA2, 
del trasferimento dei risultati ottenuti all'attività diagnostica (attualmente è 
responsabile dell'indagine), dello studio di nuove mutazioni identificate, nonché 
del disegno e validazione di un pannello di geni associati ad un maggiore rischio 
di tumori ereditari. 

Dal 2012 ad oggi  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio del 
microbioma umano e del suo possibile ruolo nello sviluppo della malattia 
celiaca. Dopo aver fornito un contributo originale alla patogenesi della celiachia, 
attraverso l'identificazione di una concausa di natura batterica presente nella 
mucosa duodenale dei pazienti celiaci, la Prof.ssa D'Argenio si sta occupando 
della definizione del ruolo funzionale di tale batterio, nonché del suo possibile 
impiego come biomarcatore.  

Dal 2011 ad oggi  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca finalizzate all'identificazione, 
attraverso lo studio del microbioma umano, in differenti distretti corporei ed a 
partire da differenti tipologie di campioni biologici, di alterazioni quali-quantitative 
della componente microbica associate a specifiche patologie e che possano 
anche essere target per lo sviluppo di nuovi approcci terapeutici.  

Dal 2009 ad oggi  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio delle 
basi molecolari delle cardiopatie ereditarie allo scopo di aumentare la sensibilità 
analitica e diagnostica di questo tipo di patologie caratterizzate da elevata 
eterogeneità genetica, nonché per facilitarne la diagnosi differenziale. In 
particolare, la Prof.ssa D'Argenio si è occupata dell'identificazione dei geni 
target e del disegno di un pannello di oltre 200 geni per l'analisi mutazionale in 
soggetti affetti da cardiopatie ereditarie, nonché della successiva analisi 
mediante tecnologie di sequenziamento genomico massivo (next generation 
sequencing) e dell'interpretazione dei dati di sequenza. Successivamente, la 
Prof.ssa D'Argenio si sta occupando del trasferimento dei risultati ottenuti 
dall'attività di ricerca alla routine diagnostica.  

Dal 2006 ad oggi  Partecipazione alle attività di diversi gruppi di ricerca al fine di caratterizzare 
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specifici parametri ed indicatori che sono alla base delle malattie umane, 
ereditarie ed acquisite, nell'ottica della medicina personalizzata e della 
diagnostica molecolare avanzata, attraverso l'applicazione e la validazione di 
tecnologie di sequenziamento massivo del DNA. La Prof.ssa D'Argenio si è 
occupata dello sviluppo e della validazione di tecnologie analitiche innovative, di 
aspetti biotecnologico-applicativi (meccanismi di regolazione dell’espressione 
genica ed eventuali alterazioni in corso di malattia), e di aspetti traslazionali 
(correlazioni tra caratteristiche genotipiche ed espressione clinica della 
malattia). I risultati di queste collaborazioni multidisciplinari, condivise anche 
con coautori (molti di area clinica) di altre Istituzioni a livello nazionale, hanno 
portato alla pubblicazione di numerosi lavori scientifici. 

Dal 2009 al 2014  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio ed alla 
caratterizzazione di un batterio di interesse biotecnologico ai fini di 
bioremediation ambientale, occupandosi del sequenziamento de novo 
dell'intero genoma del batterio stesso, attraverso l'impiego di tecnologie 
innovative (next generation sequencing). I risultati di questa collaborazione 
multidisciplinare hanno portato a due pubblicazioni su riviste scientifiche 
internazionali a cui hanno contribuito anche coautori afferenti ad un'altra 
Istituzione a livello nazionale (Università degli Studi di Salerno). 

Dal 2006 al 2016  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca finalizzate allo studio ed alla 
caratterizzazione di un microrganismo di interesse biotecnologico (produttore di 
antibiotici) e con un genoma di dimensioni elevate (12 Mb), occupandosi del 
sequenziamento de novo e dell'analisi dell'intero trascrittoma del microrganismo 
stesso, attraverso l'impiego di tecnologie innovative (next generation 
sequencing). I risultati di questa collaborazione multidisciplinare hanno portato ad 
una pubblicazione su rivista scientifica internazionale a cui hanno contribuito 
anche coautori afferenti ad altre Istituzioni di Ricerca a livello nazionale (Joint 
Research Centre di Ispra, Università del Salento, Università dell'Insubria, 
Università del Sannio e CNR di Lecce). 

Dal 2003 al 2006  Partecipazione alle attività di un gruppo di ricerca attivo nel campo dello studio 
delle basi molecolari dell’emofila A e B, con particolare riferimento 
all’individuazione di geni modificatori del fenotipo (valutazione del possibile ruolo 
di polimorfismi associati alla trombofilia in una popolazione di pazienti affetti da 
emofilia). 

 
ATTIVITÀ IN CAMPO CLINICO 

 
Da Novembre 2018 ad 

oggi 
 Responsabile di attività di diagnostica molecolare c/o il CEINGE Biotecnologie 

Avanzate per l’implementazione di tecnologie di next generation sequencing 
nella diagnostica molecolare, con particolare riferimento alla valutazione della 
predisposizione ereditaria ai tumori della mammella e dell’ovaio e delle 
cardiomiopatie congenite. 

Dal 2012 a Giugno 2018  Responsabile di attività di diagnostica molecolare c/o il CEINGE Biotecnologie 
Avanzate. In particolare, in qualità di Responsabile dell’indagine molecolare per 
la valutazione della Predisposizione ereditaria dei tumori della mammella e 
dell’ovaio, svolge attività di consulenza oncogenetica, anche nell’ambito del 
percorso “Underforty” in collaborazione con l’Istituto Nazionale Tumori Pascale 
di Napoli. 

Dal 2006 al 2011  Attività assistenziali presso l’ambulatorio di Medicina di Laboratorio afferente al 
dipartimento di Biochimica e Biotecnologie Mediche dell’Università Federico II di 
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Napoli, nel corso della frequenza della Scuola di Specializzazione in Biochimica 
Clinica (cinque anni). 

 
ATTIVITÀ DIDATTICA 

 
Da aa 2019/2020  Docente del Corso di Laurea Magistrale in Scienze della Nutrizione Umana 

presso l’Università San Raffaele di Roma. 
Da aa 2018  Visiting Professor presso l’Università Internazionale di Gorazde, Dipartimento di 

Studi Europei Jean Monnet in qualità di Titolare dei corsi di Biochimica Medica 
(Biochimica I e Biochimica II) e di Medicina di Laboratorio nell’ambito dei Corsi 
di Laurea a Ciclo Unico in Medicina ed Odontoiatria. Corso in lingua inglese. 

Da aa 2015/2016 ad aa 
2018/2019 

 Docente del Corso di Laurea Magistrale in Biotecnologie Mediche presso 
l’Università Federico II di Napoli. Titolare del corso di Advanced Diagnostics, 
curriculum in lingua inglese. 

Luglio 2014  Membro di Commissioni per la selezione e valutazione di Master di II livello 
(nell’ambito del progetto MICROMAP, codice domanda PON01_02589). 

Luglio 2013  Titolare del modulo di insegnamento Tecniche di sequenziamento con 
particolare riferimento alle nuove metodiche di Next-Generation Sequencing, 
nell’ambito del Corso di formazione per “Manager e Ricercatori di esperti e 
manager in ambito biomedico”, Progetto P.R.I.S.M, PON 2007–2013. 

Gennaio 2013  Titolare del modulo di insegnamento MA-09 Biotecnologie Molecolari- 
Genomica, nell’ambito del Progetto “PON BIAM EPI- “Esperto in processi 
innovativi di sintesi Biomolecolare applicata a tecniche di epigenetica”, 
Programma Operativo Nazionale “Ricerca e Competitività” 2007-2013-PON 
01_02512. 

Dal 2012  Tutor di studenti del corso di Laurea Magistrale in Biotecnologie per la Salute, 
specializzandi in Biochimica Clinica e dottorandi in settori affini, 
prevalentemente c/o il CEINGE (in convenzione con l’Università Federico II di 
Napoli). 

Per gli a.a. 2012/2013 e 
2013/2014 

 Titolare dell’insegnamento “Impiego di Markers Biologici nella Valutazione 
Nutrizionale” nell’ambito del Corso di Laurea Magistrale Interfacoltà in Nutrizione 
Umana –LM/61, Facoltà di Medicina e Chirurgia e Facoltà di Scienze 
Biotecnologiche, Università degli Studi di Napoli Federico II. 

Da a.a. 2011/2012   Docente per seminari nella Scuola di Specializzazione in Biochimica Clinica, 
Biologia Molecolare Clinica e Medicina di Laboratorio dell’Università degli Studi 
di Napoli Federico II. 

 
ATTIVITÀ DIDATTICA 

NELL’AMBITO DI DOTTORATI 
DI RICERCA 

 
Aa 2019/2020  Seminario dal titolo “The microbiome in neurodegenerative diseases - Human 

microbiome analysis; from molecular strategies to data interpretation” presso la 
School of Advanced Studies, PhD in Life and Health Sciences, Università degli 
Studi di Camerino, tenuto il 17 Dicembre 2019. 

 
POSIZIONI ORGANIZZATIVE IN 

AMBITO DIDATTICO 
 

AA 2020/2021  Presidente della Commissione AQ del Corso di Laurea Magistrale in Scienze 
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della Nutrizione Umana presso l’Università San Raffaele di Roma 
AA 2019/2020   Membro della Commissione AQ del Corso di Laurea Magistrale in Scienze della 

Nutrizione Umana presso l’Università San Raffaele di Roma 
AA 2019/2020   Membro della Commissione Paritetica del Corso di Laurea Magistrale in Scienze 

della Nutrizione Umana presso l’Università San Raffaele di Roma 
 

LAVORI IN EXTENSO SU 
RIVISTE SCIENTIFICHE 

INTERNAZIONALI 
  

1.   De Palma FDE, Del Monaco V, Pol JG, Kremer M, D'Argenio V, Stoll G, 
Montanaro D, Uszczyńska-Ratajczak B, Klein CC, Vlasova A, Botti G, D'Aiuto 
M, Baldi A, Guigó R, Kroemer G, Maiuri MC, Salvatore F. The abundance of the 
long intergenic non-coding RNA 01087 differentiates between luminal and triple-
negative breast cancers and predicts patient outcome. Pharmacol Res. 2020 
Oct 14:105249.  

2.   Monda E, Sarubbi B, Russo MG, Caiazza M, Mazzaccara C, Magrelli J, Rubino 
M, Esposito A, Perna A, Passariello A, Bossone E, Romeo E, Colonna D, 
Esposito MV, D'Argenio V, Salvatore F, Pacileo G, Crotti L, Frisso G, Limongelli 
G. Unexplained sudden cardiac arrest in children: clinical and genetic 
characteristics of survivors. Eur J Prev Cardiol 2020 Jul 26. 

3.   Limongelli G, Nunziato M, D'Argenio V*, Esposito MV, Monda E, Mazzaccara 
C, Caiazza M, D'Aponte A, D'Andrea A, Bossone E, Maggio FD, Buono P, Pica 
PW, Capua L, Penco M, Romano S, Paolo FD, Pelliccia A, Frisso G, Salvatore 
F. Yield and clinical significance of genetic screening in elite and amateur 
athletes. Eur J Prev Cardiol. 2020 Jul 2:2047487320934265. 
Co-first author 

4.   Limongelli, G.; Nunziato, M.; Mazzaccara, C.; Intrieri, M.; D’Argenio, V.; 
Esposito, M.V.; Monda, E.; Di Maggio, F.; Frisso, G.; Salvatore, F. Genotype-
Phenotype Correlation: A Triple DNA Mutational Event in a Boy Entering Sport 
Conveys an Additional Pathogenicity Risk. Genes 2020, 11, 524.  

5.   Lombardo B, D'Argenio V*, Monda E, Vitale A, Caiazza M, Sacchetti L, Pastore 
L, Limongelli G, Frisso G, Mazzaccara C. Genetic analysis resolves differential 
diagnosis of a familial syndromic dilated cardiomyopathy: A new case of Alström 
syndrome. Mol Genet Genomic Med. 2020 May 12:e1260.  
Co-first author 

6.   Tomaiuolo R, Veneruso I, Cariati F, D'Argenio V*. Microbiota and Human 
Reproduction: The Case of Female Infertility. High Throughput. 2020;9(2):E12. 
*Corresponding author 

7.   Cariati F, D'Argenio V*, Izquierdo R, Tomaiuolo R. From laboratory bench to 
benchmark: technology transfer in laboratory medicine. Ann Transl Med. 
2020;8(6):353. 
Co-first author 

8.   D'Argenio V*, Sarnataro D. New Insights into the Molecular Bases of Familial 
Alzheimer's Disease. J Pers Med. 2020;10(2):E26. 
*Co-corresponding author 

9.   Tomaiuolo R, Veneruso I, Cariati F, D'Argenio V*. Microbiota and Human 
Reproduction: The Case of Male Infertility. High Throughput. 2020;9(2):E10. 
*Corresponding author 

10.   Nardelli C, Granata I, D'Argenio V, Tramontano S, Compare D, Guarracino MR, 
Nardone G, Pilone V, Sacchetti L. Characterization of the Duodenal Mucosal 
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Microbiome in Obese Adult Subjects by 16S rRNA Sequencing. 
Microorganisms. 2020 Mar 29;8(4):485.  

11.   Cariati F, D'Argenio V*, Tomaiuolo R. Innovative technologies for diagnosis and 
screening of genetic diseases in antenatal age. J Lab Precis Med 2020;5:6.  
*Corresponding author 

12.   Esposito MV, Nardelli C, Granata I, Pagliuca C, D'Argenio V, Russo I, 
Guarracino MR, Salvatore P, Del Vecchio Blanco G, Ciacci C, Sacchetti L. 
Setup of Quantitative PCR for Oral Neisseria spp. Evaluation in Celiac Disease 
Diagnosis. Diagnostics. 2020;10(1). 

13.   Esposito MV, Minopoli G, Esposito L, D'Argenio V, Di Maggio F, Sasso E, 
D'Aiuto M, Zambrano N, Salvatore F. A Functional Analysis of the Unclassified 
Pro2767Ser BRCA2 Variant Reveals Its Potential Pathogenicity that Acts by 
Hampering DNA Binding and Homology-Mediated DNA Repair. Cancers. 
2019;11(10).  

14.   D'Argenio V, Sarnataro D. Microbiome Influence in the Pathogenesis of Prion 
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2571-5135). 

  Autore di capitolo nel Volume “Biochimica Clinica e Medicina di Laboratorio” 
ed.1 (2017), ed.2 (2018). Edito da EDISES. 

  Membro della Società Italiana di Biochimica Clinica (SIBioC) 
  Reviewer delle riviste scientifiche: IJMS, Molecules, Marine Drugs, Molecular 

Sciences, Genes, BMC bioinformatics, Biomedicine, BMJ Open, Gigasciences, 
Biochimica Clinica. 

 
ATTIVITA’ DI 

TRASFERIMENTO 
TECNOLOGICO 

  

2018  KronosDNAsrl ha applicato per Horizon 2020 nell’area EIC-SMEInst-2018-2020, 
ricevendo il Seal of Excellence (aprile 2018) ed il grant SME Instrument Phase 1 
(dicembre 2018). 

2018  Membro della commissione Valutatrice della Prima edizione di InnovaSIBioC. 
2017  KronosDNA srl è Spinoff accademico dell’Università degli Studi di Napoli 

Federico II (delibera 37 del 11/07/2017). 
2016  Dal 2016 è socio fondatore di KronosDNA srl, iscritta nell'apposita sezione 

speciale in qualita' di START-UP INNOVATIVA del Registro delle Imprese di 
NAPOLI (08404771217). La compagine sociale è composta da tre donne 
fondatrici, di cui il CEO, Federica Cariati ha meno di 32 anni. 

Dal 2015  Dal 2015: Membro del Progetto “One4Two: screening dell’infertilità di coppia in 
next generation sequencing”, vincitore del Premio Start Cup Campania 2015 (5° 
classificato), e del Premio Speciale Pari Opportunità, Premio per l’Imprenditoria 
Femminile, nell’ambito del Premio Nazionale per l’Innovazione (PNI) 2015, 
ammesso alla fase di accelerazione della prima edizione del programma 
BioUpper (finanziato dalla Fondazione Cariplo&Novartis) presso l’incubatore 
PoliHub di Milano (2015/16), e vincitore del Premio EIT Health INNOSTARS 
2016 (Regione Campania).  
Il Progetto è stato tra i 5 selezionati per il Progetto di Ateneo “Italian Scouts in 
Silicon Valley” (2017), ed è risultato vincitore del 1° posto alla seconda edizione 
dell’Hachatlon Merck for health 2017. 

 
ATTIVITA’ DI DIVULGAZIONE 

SCIENTIFICA  
 

 Partecipazione alla manifestazione FuturoRemoto 2017 e 2018 nell’ambito delle 
attività della Scuola di Medicina e Chirurgia dell’Università Federico II di Napoli. 
Napoli Piazza Plebiscito, 25-28 Maggio 2017. 

 



23 
 

PREMI E RICONOSCIMENTI 

 
Ottobre 2016  Vincitrice del Premio “Miglior Poster Sibioc” al 48° Congresso Nazionale SIBIOC 

– Medicina di Laboratorio, Torino, 18-20 Ottobre 2016. 
Giugno 2012  Vincitrice del II Premio Internazionale “N. Pascale”, XIII edizione. 

 
 
 
Napoli, Ottobre 2020. 
 

Autorizzo al trattamento dei dati personali ai sensi della vigente normativa sulla Privacy. 
 
 

La sottoscritta Valeria D’Argenio nata a Napoli il 07/06/1980 e residente a Napoli, via Scarlatti n°110, tel. 3492582989, e-mail 
dargenio@ceinge.unina.it, consapevole delle sanzioni penali previste dall’art. 76 D.P.R. 28/12/2000 n. 445 per il caso di 
dichiarazioni mendaci e falsità in atti, 

DICHIARA 
 

ai sensi degli art. 46 e 47 D.P.R. 445/2000 che quanto contenuto nel presente curriculum, pagine 1-22, corrisponde a verità e, ai 
sensi dell’art. 19 D.P.R. 445/2000, che le copie dei documenti allegati sono conformi all’originale. 


